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Εισαγωγή/Σκοπός

Η οικογένεια γονιδίων του παράγοντα απελευθέρωσης κορτικοτροπίνης
(CRF) περιλαμβάνει τις τρεις ουροκορτίνες (UCN1, 2 και 3) και τους δύο
υποδοχείς (CRFR1 και 2), οι οποίοι διαδραματίζουν σημαντικό ρόλο στη
φυσιολογία διαφόρων οργάνων. Η έκφραση των γονιδίων της οικογένειας
CRF και των υποδοχέων της έχει συσχετιστεί με την παθοφυσιολογία της
φλεγμονής και της καρκινογένεσης. Ωστόσο, τα δεδομένα που αφορούν το
ουροποιητικό σύστημα είναι ελάχιστα. Ο πρωταρχικός στόχος της παρούσας
μελέτης ήταν η διερεύνηση της έκφρασης του mRNA της οικογένειας CRF
στον καρκίνο της ουροδόχου κύστης.
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Υλικό και Μέθοδος

Από τον Αύγουστο του 2018 έως τον Ιούλιο του 2021, 43 εθελοντές
χωρίστηκαν σε τρεις ομάδες. Η ομάδα Α περιλάμβανε υγιείς, η ομάδα Β
περιλάμβανε ασθενείς με καρκίνο της ουροδόχου κύστης και η ομάδα Γ
περιλάμβανε ασθενείς με ιστορικό καρκίνου από τους οποίους ελήφθησαν
δείγματα από τον φυσιολογικό βλεννογόνο. Η ανίχνευση του mRNA της
οικογένειας γονιδίων CRF πραγματοποιήθηκε με τη χρήση ποσοτικής PCR. Η
στατιστική ανάλυση έγινε με το λογισμικό SPSS (Linux).

Αποτελέσματα

Το mRNA των UCN1,2,3, του CRF και των CRFR1,2 εκφράστηκε και στις τρεις ομάδες ασθενών. Η στατιστική ανάλυση
(Kruskal-Wallis) έδειξε ότι η UCN1 υπο-εκφράζονταν στους ασθενείς με καρκίνο της ουροδόχου κύστης και σε εκείνους με
πιθανό καρκίνο σε σύγκριση με τους υγιείς (mean rank A=24.3, mean rank Β=12.58, P=0.006 και mean rank Γ=8.88, mean
rank Α=24.3, P=0.001). Επιπλέον φάνηκε πως η UCN3 υπο-εκφράζονταν στους ασθενείς με ιστορικό καρκίνου της
ουροδόχου κύστης σε σύγκριση με τους υγιείς (mean rank A=14, mean rank Γ=5.5, P=0.035).

Συμπεράσματα

Τα παρόντα πειράματα έδειξαν ότι το mRNA της οικογένειας γονιδίων CRF ενισχύεται σε φυσιολογικούς και καρκινικούς
ιστούς της ουροδόχου κύστης. Η μείωση της έκφρασης των γονιδίων UCN1 και UCN3 μπορεί να σχετίζεται με τον καρκίνο
της ουροδόχου κύστης θέτοντας τις βάσεις για μελλοντική ανάπτυξη εργαλείων πρόγνωσης, διάγνωσης και θεραπείας των
ουροθηλιακών κακοηθειών.


